Apreciando el creciente desarrollo de la Bioinformatica y su amplia
aplicabilidad en las investigaciones que involucran el manejo de
datos bioldgicos, resulta indispensable conocer cada una de las
herramientas computacionales disponibles y los alcances que estas
puedan llegar a tener, comprender como utilizar los sistemas de
cémputo facilitaria el analisis de las secuencias de ADN, de ARN,
asi como el andlisis de la secuenciay estructura de las proteinas.

El curso brindar4 las pautas para que los investigadores de diferentes
dreas de las ciencias biologicas, pueda localizar y emplear los
recursos bioinforméticos, destinados para este fin.

Introduccién ala Bioinformatica

;Qué es Bioinformatica?

Principales bases de datos en bioinformatica: NCBI, EBI, SIB, EMBL
Manejo de ENTREZ, aplicaciones y busqueda

Fundamentos de UNIX/Linux

Alineamiento de secuencias
Busquedayalineamiento de secuencias
Alineamientos basados en estructuras 3D
Métodos de alineamiento de secuencias

BLAST
Almuerzo

Andlisis de secuencias

Conceptos basicos

Disefio de primers

Herramientas para el diseio de PCRs
Programas para descarga y uso local

Datos de variacion (SNPs)

Andlisis de informacion sobre SNPs, haplotipos y estudios de asociacion

Almuerzo

Acidos nucleicos y proteinas

Acidos nucleicos - conceptos bésicos
Micro-arreglos de ADN, qué son y como trabajan?
Aplicaciones

Proteinas - conceptos basicos

De la secuenciaala estructura

Prediccidn y caracterizacion de la funcién

Construccion de dendrogramas (primera parte)
Conceptos basicos

Arboles filogenéticos ;Qué son y como se interpretan?
Métodos de distancia

Almuerzo

Construccion de dendrogramas (segunda parte)
Modelos de sustitucion (acidos nucleicos y proteinas)

Analisis de datos: RFLP, AFLP, RAPD, PFGE

Programas de filogenia

Consideraciones finales
Genomicay Bioinformatica

Aplicacion de la bioinformaitica en biologia estructural, medicina y.en 4reas

afines

Clausura-entrega de certificado de asistenciay memorias del curso

Recursos del NCBI para genémica
Identificacion de genes con herramientas del NCBI
Asignacion de funciones para genes

El curso se desarrollara en cuatro sesiones tedricas, con material
audiovisual y de forma magistral e igual numero desesiones practicas.
Los alumnos realizardn tareas especificas complementarias a la
instruccidn teodrica previa, valiendose de los recursos bioinformaticos
disponibles en Internet. El curso tendra una intensidad de 24 horas.



Dirigido a

<
Estudiantes de pregrado y posgrado, docentes, investigadores y
demias profesionales de las diferentes 4areas de las ciencias
bioldgicas, las matematicas y la estadistica involucrados en el

manejo de datos bioldgicos e interesados en el manejo de las
principales herramientas bioinformaticas.

]nversion

$300.000. EI valor del curso incluye el derecho a refrigerios,
memoriasy certificado de asistencia. CUPO LIMITADO.
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